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có các chỉ tiêu sinh sản cao hơn 8,5-12,0% ở 
tổ hợp nái YL và 9,9-12,2% ở tổ hợp nái LY so 
với đàn nái bố mẹ ở THXP; đặc biệt SCCS đạt 
31,2-31,4 con/nái/năm, cao hơn 10,5-11,2% so 
với đàn giống bố mẹ hiện có tại Công ty Nhật 
Minh trước khi tiến hành nghiên cứu chọn lọc.
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TÓM TẮT
Mục tiêu của nghiên cứu này nhằm đánh giá mối liên kết giữa đa hình gen OVGP1 và LIF với 

một số tính trạng sinh lý sinh dục lợn cái hậu bị và năng suất sinh sản lợn nái giống Hung và Mẹo. 
Các chỉ tiêu về sinh lý sinh dục lợn cái hậu bị và năng suất sinh sản lợn nái của 3 lứa đẻ đầu được 
thu thập theo từng cá thể trên 78 lợn cái Hung, 76 lợn cái Mẹo. Các mẫu da tai được thu thập, tách 
chiết ADN, thực hiện phản ứng chuỗi trùng hợp và xác định kiểu gen bằng phương pháp đa hình 
chiều dài đoạn cắt giới hạn. Kết quả cho thấy kiểu gen BB của gen OVGP1 có ảnh hưởng tốt đến 
năng suất sinh sản của 3 lứa đẻ đầu trên cả lợn Hung và lợn Mẹo: tổng số con sơ sinh là 21,00 và 
22,80 con, tổng số con sơ sinh sống là 20,33 và 22,20 con và tổng số con cai sữa là 19,00 và 19,80 con. 
Ngoài ra, đa hình gen LIF cũng có ảnh hưởng đến khoảng cách lứa đẻ trên lợn Hung, theo đó lợn 
mang kiểu gen TT có khoảng cách lứa đẻ của 3 lứa đầu ngắn nhất (203,92 ngày) (P<0,05). Trong 
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1. ĐẶT VẤN ĐỀ
Lợn Hung và lợn Mẹo là hai giống lợn 

bản địa thuộc nguồn gen quý hiếm vật nuôi 
của Việt Nam, chúng có nhiều đặc điểm quý 
và đã được khai thác phát triển rất tốt tại địa 
phương nơi xuất xứ. Ngày nay, với xu thế về 
sản xuất các sản phẩm hữu cơ, an toàn sinh 
học trong chăn nuôi, việc sử dụng các nguồn 
gen của hai giống lợn này vô cùng quan trọng 
để xây dựng đàn giống phục vụ mục tiêu trên. 
Việc áp dụng khoa học công nghệ, đặc biệt 
là việc xác định chính xác những gen hoặc 
những chỉ thị phân tử có mối liên kết với các 
tính trạng sinh sản của lợn nái là cần thiết 
nhằm tăng độ chính xác của chọn lọc và đẩy 
mạnh năng suất sinh sản của hai giống lợn 
này, qua đó góp phần tăng hiệu quả khai thác 
và sử dụng chúng.

Gen OVGP1 và gen LIF đã và đang được 
các nhà khoa học nghiên cứu như là gen ứng 
viên để nâng cao năng suất sinh sản trên lợn. 
Gen OVGP1 là một loại gen có khối lượng 
phân tử lớn và hiện diện trong ống dẫn trứng 
(Agarwal và ctv, 2002). Gen OVGP1 được 
tổng hợp từ tế bào biểu mô nằm trong ống 
dẫn trứng và được tiết vào ống dẫn trứng với 

sự kiểm soát của estrogen trong thời kỳ động 
dục và giai đoạn nang trứng ở hầu hết các 
loài động vật lớp thú (Bhatt và ctv, 2004). Trên 
lợn, gen OVGP1 nằm trên nhiễm sắc thể số 4 
(Merchan và ctv, 2006) và các nghiên cứu in 
vitro cho thấy gen OVGP1 tham gia quá trình 
thụ tinh và phát triển sớm của phôi. Gen LIF 
là yếu tố ức chế bệnh bạch cầu, là một thành 
viên của họ cytokine interleukin-6, một trong 
những cytokine đa chức năng quan trọng 
được tiết ra từ nội mạc tử cung và phôi nang. 
Gen LIF của lợn nằm trên nhiễm sắc thể số l4 
và có vai trò trong việc chuẩn bị cho quá trình 
làm tổ của phôi ở tử cung (Ropka-Malik và 
ctv, 2012). Một số nghiên cứu về ảnh hưởng 
của gen OVGP1 và LIF đến các chỉ tiêu về 
năng suất sinh sản đã được công bố trên thế 
giới (Niu và ctv, 2006; Lin và ctv, 2009; Spötter 
và ctv, 2009). Tại Việt Nam, thời gian qua đã 
có một số tác giả nghiên cứu đa hình gen liên 
quan đến một số tính trạng năng suất trên lợn 
(Tạ Thị Loan và ctv, 2011; Đỗ Võ Anh Khoa 
và Nguyễn Thị Diệu Thúy, 2012; Đỗ Võ Anh 
Khoa, 2012; Đặng Hoàng Biên, 2016). Tuy 
nhiên, hầu như chưa có công bố nào về ảnh 
hưởng của đa hình gen OVGP1 và LIF đến 
khả năng sinh sản của giống lợn Hung và lợn 

chọn lọc để cải thiện các tính trạng sinh sản ở lợn Hung và lợn Mẹo, alen B (gen OVGP1) và alen T 
(gen LIF) cần được duy trì và phát triển trong quần thể.

Từ khóa: Đa hình gen, năng suất sinh sản, lợn Hung, lợn Mẹo.
ABSTRACT

The association between polymorphisms of OVGP1 and LIF genes with reproductive 
performance traits in Hung and Meo indigenous pigs

The objective of this study was to evaluate the association between polymorphisms of OVGP1 
and LIF genes with some sexually physiological and reproductive performance traits in the three 
first parities were collected individually from 78 Hung females and 76 Meo females. Ear samples 
were collected and had DNA extracted, polymerase chain reaction performed and genotypes 
determined by the restriction fragment length polymorphism technique. The results showed that 
the BB genotype of the OVGP1 gene had  good effects on the reproductive performance of the 
three first parities, including the corresponding parameters in Hung and Meo pigs: total number of 
newborns (21.00 and 22.80 heads), total piglets born alive (20.33 and 22.20 heads) and total weaned 
(19.00 and 19.80 heads). In addition, the polymorphisms of the LIF gene also affected the farrowing 
interval in Hung pigs, whereby pigs carrying genotype TT had the shortest farrowing interval 
(203.92 days) in the first three parities (P<0.05). In selection to improve reproductive traits in Hung 
and Meo pigs, the B allele (OVGP1 gene) and the T allele (LIF gene) should be maintained and 
developed in the populations.

Keywords: Genetic polymorphisms, reproductive performance, Hung pig, Meo pig.
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Mẹo. Vì vậy, nghiên cứu này được tiến hành 
với mục tiêu xác định các đa hình và phân tích 
sự liên kết giữa chúng với các tính trạng sinh 
sản trên lợn Hung và lợn Mẹo, nhằm tạo cơ sở 
cho việc chọn lọc lợn giống mang kiểu gen có 
tiềm năng sinh sản cao.

2. VẬT LIỆU VÀ PHƯƠNG PHÁP NGHIÊN CỨU

2.1. Đối tượng, địa điểm và thời gian
Thí nghiệm được tiến hành trên 78 lợn 

cái Hung, 76 lợn cái Mẹo để đánh giá mối 
liên kết giữa đa hình gen với các chỉ tiêu sinh 
lý sinh dục và năng suất sinh sản của 3 lứa 
đẻ đầu. Đàn lợn Hung được nuôi tại huyện 
Hoàng Su Phì (Hà Giang) và lợn Mẹo được 
nuôi tại huyện Kỳ Sơn (Nghệ An). Các số liệu 
được thu thập tại cơ sở có điều kiện chăn nuôi 
tương đồng trong thời gian 7 năm (2015-2021).
2.2. Các chỉ tiêu theo dõi

Đối với lợn hậu bị, các đặc điểm sinh lý 
sinh dục và khối lượng của lợn cái hậu bị được 
theo dõi gồm tuổi động dục lần đầu (TĐDLĐ), 
khối lượng động dục lần đầu (KLĐDLĐ), tuổi 
phối giống chửa lần đầu (TPGCLĐ), khối 
lượng phối giống chửa lần đầu (KLPGCLĐ), 
tuổi đẻ lứa đầu (TĐLĐ), khối lượng đẻ lứa 
đầu (KLĐLĐ).

Đối với lợn nái sinh sản, những chỉ tiêu 
về năng suất sinh sản được ghi nhận như tổng 
số con sơ sinh (TSCSS), tổng số con sơ sinh 
sống (TSCSSS), tổng số con cai sữa (TSCCS) 
và khoảng cách lứa đẻ (KCLĐ) của 3 lứa đẻ 
đầu tiên.
2.3. Phương pháp xác định kiểu gen

Mẫu tai được thu thập, tách chiết ADN, 
thực hiện phản ứng chuỗi trùng hợp PCR và 
xác định kiểu gen bằng kỹ thuật đa hình chiều 
dài các đoạn giới hạn (RFLP) tại Phòng thí 
nghiệm trọng điểm Công nghệ tế bào động 
vật - Viện Chăn nuôi. Các cặp mồi, điều kiện 
thực hiện phản ứng PCR và enzyme cắt giới 
hạn (EcoRIvà BstUI) sử dụng được tham khảo 
từ Niu và ctv (2006) và Ding và ctv (2020) 
tương ứng đối với gen OVGP1 (intron 9) và 
LIF (exon 3).

2.4. Xử lý số liệu 
Số liệu được xử lý bằng phần mềm Excel 

và SAS9.1 với mô hình tuyến tính tổng quát 
(GLM). Các tham số thống kê gồm: số mẫu 
(n); các giá trị trung bình (Mean); sai số chuẩn 
(SE); so sánh sự sai khác bằng phương pháp 
Duncan, xác suất (P<0,05), tại Bộ môn Di 
truyền - Giống vật nuôi, Viện Chăn nuôi.

3. KẾT QUẢ VÀ THẢO LUẬN

3.1. Mối liên kết giữa đa hình gen OVGP1 
với các chỉ tiêu sinh lý sinh dục của lợn cái 
và năng suất sinh sản lợn nái của lợn Hung 
và lợn Mẹo

Kết quả Bảng 1 cho thấy đa hình gen 
OVGP1 không ảnh hưởng đến tuổi phối giống 
chửa lần đầu (TPGCLĐ) và tuổi đẻ lứa đầu 
(TĐLĐ) đối với 2 giống lợn Hung và Mẹo 
(P>0,05). Đối với lợn Hung, những cá thể 
mang kiểu gen BB có TPGCLĐ và KLĐLĐ 
cao nhất (P<0,05), nhưng trên giống lợn Mẹo, 
xu hướng này thể hiện ngược lại. Ngoài ra, 
không tìm thấy sự khác biệt giữa chỉ tiêu khảo 
sát đối với lợn mang kiểu gen AA và AB trên 
cả 2 giống lợn này
Bảng 1. Mối liên kết giữa đa hình gen OVGP1 

với các chỉ tiêu sinh lý sinh dục của lợn cái 
hậu bị

Tính trạng Kiểu 
gen

Lợn Hung Lợn Mẹo
n Mean±SE n Mean±SE

TPGCLĐ 
(ngày)

AA 35 295,29±13,92 48 291,23±6,55
AB 40 296,63±8,29 23 295,52±10,81
BB 3 253,67±6,96 5 276,60±10,06

KLPGCLĐ 
(kg)

AA 35 17,88a±0,61 48 24,02±0,72
AB 40 20,27ab±0,70 23 24,57±0,95
BB 3 23,67b±2,40 5 21,80±2,35

TĐLĐ 
(ngày)

AA 35 409,31±13,91 48 405,21±6,57
AB 40 410,50±8,28 23 409,61±10,78
BB 3 368,00±7,00 5 390,20±10,22

KLĐLĐ 
(kg)

AA 35 26,43a±0,77 48 35,40±0,91
AB 40 29,15ab±0,77 23 36,04±1,04
BB 3 33,00b±2,08 5 34,00±2,93

Chú thích: TPGCLĐ: Tuổi phối giống chửa lần đầu; 
KLPGCLĐ: Khối lượng PGC lần đầu; TĐLĐ: Tuổi đẻ 
lứa đầu; KLĐLĐ: Khối lượng đẻ lứa đầu. Trong cùng 
tính trạng, cùng giống, các giá trị Mean có chữ cái khác 
nhau thì sự sai khác có ý nghĩa thống kê (P<0,05).
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Đối với các chỉ tiêu tổng (T): TSCSS, 
TSCSSS và TSCCS của 3 lứa đẻ đầu ở lợn Hung 
(Bảng 2) chỉ ra rằng nhóm lợn mang kiểu gen 
BB thể hiện đẻ nhiều con hơn so với các nhóm 
lợn mang những kiểu gen còn lại (P<0,05). Cụ 
thể, TSCSS của 3 lứa đẻ đầu ở nhóm mang 
kiểu gen BB cao nhất (21,00 con), tiếp theo là 
nhóm mang kiểu gen AB (18,63 con) và thấp 
nhất là nhóm mang kiểu gen AA (16,80 con). 
Bảng 2. Mối liên kết giữa đa hình gen OVGP1 
với năng suất sinh sản lợn nái của 3 lứa đẻ đầu 

Tính 
trạng

Kiểu 
gen

Lợn Hung Lợn Mẹo
n Mean±SE n Mean±SE

TSCSS 
(con)

AA 35 16,80b±0,54 48 18,17a±0,59
AB 40 18,63ab±0,70 23 18,57a±0,80
BB 3 21,00a±0,58 5 22,80b±0,86

TSCSSS 
(con)

AA 35 15,77b±0,57 48 17,58a±0,59
AB 40 18,00ab±0,72 23 17,70a±0,73
BB 3 20,33a±0,88 5 22,20b±0,97

TSCCS 
(con)

AA 35 15,06b±0,50 48 16,52a±0,54
AB 40 17,05ab±0,61 23 17,00ab±0,61
BB 3 19,00a±0,58 5 19,80b±1,39

KCLĐ 
(ngày)

AA 35 203,91±2,81 48 206,34±2,02
AB 40 207,80±2,80 23 217,98±5,39
BB 3 208,00±6,25 5 212,20±4,29

Chú thích: TSCSS, TSCSSS và TSCCS là tổng của 3 
lứa đẻ đầu; KCLĐ là trung bình khoảng cách giữa 3 lứa 
đẻ đầu. 

Tương tự, nhóm lợn mang kiểu gen BB 
có TSCCS của 3 lứa đẻ đầu đạt cao nhất (19,00 
con) sau đó đến nhóm mang kiểu gen AB 
(17,05 con) và thấp nhất là kiểu gen AA (15,06 
con) (P<0,05). Kết quả tương tự cũng được tìm 
thấy trên lợn Mẹo, theo đó TSCSS, TSCSSS và 
TSCCS cao nhất ở lợn nái mang kiểu gen BB, 
tuy nhiên ảnh hưởng của alen B đến các tính 
trạng này không rõ như trên giống lợn Hung, 
lợn với kiểu gen dị hợp tử và kiểu gen đồng 
hợp tử AA có năng suất sinh sản hầu như 
tương đương nhau. Ngoài ra, không tìm thấy 
sự ảnh hưởng của đa hình này trên KCLĐ của 
2 giống lợn (P>0,05). Kết quả này có phần khác 
biệt so với công bố của Niu và ctv (2006) khi 
phân tích đa hình gen OVGP1 ở lợn Qingping, 
theo đó lợn mang kiểu gen BB có số con sơ sinh 
và số con sơ sinh sống thấp hơn lợn mang kiểu 
gen AA và AB. Cụ thể lợn mang kiểu gen BB 

có SCSS và SCSSS tương ứng là 10,14 con và 
8,98 con; trong khi đó lợn mang kiểu gen AA 
là 11,00 con và 10,77 con, tương ứng và lợn 
mang kiểu gen AB là 11,45 con và 11,02 con. 
Tương tự, Spötter và ctv (2005) cũng cho biết 
tính trạng SCSSS cũng khác nhau ở lợn mang 
các kiểu gen khác nhau, theo đó lợn mang kiểu 
gen AA có SCSSS cao nhất ở các lứa đẻ. Đột 
biến nucleotide có thể làm thay đổi chức năng 
của gen, bằng cách thay đổi vùng mã hóa của 
protein, dịch mã hoặc sự ổn định của mRNA 
hoặc kiểm soát quá trình phiên mã của gen. 
Trong thí nghiệm này, đa hình được tìm thấy 
trên intron 9 của gen OVGP1. Mặc dù đa hình 
trên intron không trực tiếp làm thay đổi axit 
amin, chúng có thể đóng một vai trò trong việc 
điều chỉnh sự biểu hiện gen, do đó đa hình đơn 
cấu thành có thể liên quan trực tiếp đến sự biến 
đổi chức năng của gen (Zhang và ctv, 2005).
3.2. Mối liên kết giữa đa hình gen LIF với các 
chỉ tiêu sinh lý sinh dục của lợn cái và năng 
suất sinh sản lợn nái của lợn Hung và lợn Mẹo

Kết quả Bảng 3 cho thấy, đa hình gen LIF 
không có ảnh hưởng đến các chỉ tiêu sinh lý 
sinh dục và khối lượng cơ thể của lợn cái hậu 
bị Hung và Mẹo (P>0,05). 
Bảng 3. Mối liên kết giữa đa hình gen LIF với 
các chỉ tiêu sinh lý sinh dục của lợn cái hậu bị

Tính 
trạng

Kiểu 
gen

Lợn Hung Lợn Mẹo
n Mean±SE n Mean±SE

TPGCLĐ 
(ngày)

CC 2 375,00±24,00 2 319,50±42,50
CT 14 294,71±11,09 5 310,00±20,81
TT 59 293,63±9,39 69 289,42±5,53

KLPGCLĐ 
(kg)

CC 2 17,00±0,00 2 28,50±0,50
CT 14 19,14±0,82 5 24,40±3,01
TT 59 19,23±0,59 69 23,88±0,57

TĐLĐ 
(ngày)

CC 2 489,00±24,00 2 433,50±42,50
CT 14 408,79±11,08 5 424,00±20,97
TT 59 407,54±9,38 69 403,41±5,54

KLĐLĐ 
(kg)

CC 2 24,00±1,00 2 37,00±0,00
CT 14 27,86±1,35 5 35,80±3,73
TT 59 28,02±0,64 69 35,43±0,70

Năng suất sinh sản của lợn nái Hung cao 
nhất ở nhóm mang kiểu gen TT (ngoại trừ 
KCLĐ), tiếp theo là nhóm mang kiểu gen CT 
và thấp nhất ở nhóm mang kiểu gen CC (Bảng 
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4). Cả hai nhóm lợn nái mang kiểu gen CT và 
TT có KCLĐ đều ngắn hơn nhóm mang kiểu 
gen CC (248,25 ngày) (P<0,05). Đối với giống 
lợn Mẹo, đa hình này hầu như không ảnh 
hưởng đến tất cả các chỉ tiêu khảo sát. Lin và 
ctv (2009) cho biết sự liên kết có ý nghĩa giữa 
đa hình gen LIF đến số con sơ sinh và số con 
sơ sinh sống trên giống lợn LW. Bên cạnh đó, 
Spötter và ctv (2009) chỉ ra rằng gen LIF có 
dấu hiệu tác động cộng gộp đối với tính trạng 
SCSSS. Napierała và ctv (2014) nghiên cứu trên 
lợn con lai giữa lợn trắng Ba Lan và Landrace 
Ba Lan cho biết lợn mang đa hình kiểu gen 
LIF khác nhau có SCSSS và SCCS khác nhau ở 
các lứa đẻ, tuy nhiên chỉ thấy khác nhau có ý 
nghĩa thống kê (P<0,05) ở lứa đẻ 1. Tính trạng 
SCSSS của lợn mang kiểu gen TT đạt cao nhất 
(9,40 con); sau đó đến nhóm mang kiểu gen 
TC (9,39 con/ổ) và thấp nhất ở nhóm mang 
kiểu gen CC (8,02 con). Cũng tương tự ở tính 
trạng SCCS, nhóm mang kiểu gen TT đạt cao 
nhất (9,59 con); sau đó đến nhóm mang kiểu 
gen TC (9,30 con) và thấp nhất ở nhóm mang 
kiểu gen CC (8,48 con). Kết quả này cũng phù 
hợp với kết quả nghiên cứu của chúng tôi. 
Mucha và ctv (2013) cũng tìm thấy ảnh hưởng 
tích cực của alen T đối với tính trạng SCSSS. 
Bảng 4. Mối liên kết giữa đa hình gen LIF với 

năng suất sinh sản lợn nái của 3 lứa đẻ đầu

Tính 
trạng

Kiểu 
gen

Lợn Hung Lợn Mẹo
n Mean±SE n Mean±SE

TSCSS 
(con)

CC 2 14,00±3,00 2 19,00±1,00
CT 14 17,43±1,58 5 20,40±1,36
TT 59 17,98±0,44 69 18,45±0,50

TSCSSS 
(con)

CC 2 13,00±3,00 2 19,00±1,00
CT 14 17,00±1,57 5 20,00±1,30
TT 59 17,08±0,48 69 17,74±0,49

TSCCS 
(con)

CC 2 12,50±3,50 2 18,50±0,50
CT 14 16,21±1,33 5 17,80±0,86
TT 59 16,22±0,41 69 16,77±0,44

KCLĐ 
(ngày)

CC 2 248,25a±4,25 2 199,75±17,25
CT 14 208,64b±4,29 5 215,60±11,95
TT 59 203,92b±2,07 69 210,17±2,19

Tuy nhiên, trên các giống lợn thương mại, 
kết quả cho thấy kiểu gen CC của gen LIF, 
SCSS, SCSSS và SCCS cao hơn các lợn mang 
kiểu gen CT và TT. Ở hai giống Landrace và 

Large White, cá thể mang kiểu gen CT có 
năng suất thấp hơn hai dạng đồng hợp tử. 
Nhưng hiện tượng này trái ngược khi ở con 
lai (LRxLW), nhóm mang kiểu gen dị hợp tử 
lại cao hơn hai bên đồng hợp tử (Norseeda và 
ctv, 2021). Nghiên cứu của Ding và ctv (2020) 
cũng tìm thấy tác động tích cực của gen LIF 
đến năng suất sinh sản ở lợn: kiểu gen CC 
mang lại sự khác biệt đáng kể so với kiểu gen 
CT hoặc TT đối với chỉ tiêu SCSS và số SCSSS 
ở lợn Wei và Large White. Xu hướng khác biệt 
về ảnh hưởng của từng kiểu gen trên gen LIF 
cũng được thể hiện qua nhận định của Ding và 
ctv (2020), theo đó ở giống lợn Anqing nhóm 
mang kiểu gen TT có SCSS, SCSSS cao nhất, 
sau đó đến nhóm mang kiểu gen CT và thấp 
nhất nhóm CC. Thế nhưng, xu hướng này lại 
thay đổi ở các giống khác như ở giống lợn Wei 
và Wanna, thứ tự ngược lại ở lợn LW. Trong 
các nghiên cứu về sự liên kết của toàn bộ bộ 
gen, nhiều locus tính trạng số lượng có ảnh 
hưởng đến số con và khối lượng sơ sinh đã 
được tìm thấy trên nhiễm sắc thể 14, gần với 
locus gen LIF (Onteru và ctv, 2011; Schneider 
và ctv, 2012). Điều này cũng cho phép suy luận 
về mối liên kết của gen LIF với những gen có 
liên quan, khác nhau về nền tảng di truyền và 
đây có thể là lý do giải thích cho sự liên kết 
không thống nhất giữa kiểu gen với năng suất 
sinh sản trên các giống lợn khác nhau. 

Trong nghiên cứu này, kết quả chỉ ra rằng 
những cá thể mang alen B của gen OVGP1 và 
alen T của gen LIF nên được duy trì và phát triển 
trong quần thể để khai thác tiềm năng di truyền 
về đặc điểm sinh sản của 2 giống lợn nghiên cứu.

4. KẾT LUẬN
Đa hình các gen OVGP1 và LIF có mối liên 

kết đến năng suất sinh sản của lợn Hung và 
lợn Mẹo, trong đó lợn mang kiểu gen BB của 
gen OVGP1 có tổng số con sơ sinh, tổng số con 
sơ sinh sống, tổng số con cai sữa của 3 lứa đẻ 
đầu cao hơn nhóm mang kiểu gen AB và AA. 
Đa hình của gen LIF cũng có ảnh hưởng đến 
khoảng cách lứa đẻ trên lợn Hung, theo đó lợn 
mang kiểu gen TT có khoảng cách lứa đẻ ngắn 
nhất. Do đó, đối với 2 giống lợn này, alen B 
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(gen OVGP1) và alen T (gen LIF) cần được duy 
trì và phát triển để nâng cao khả năng sinh sản 
trên 2 giống này.
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